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Mediterran génbank — a névényi sokféleség
6rzOje az Apulia régidban
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Az 1967-ben Romaban (Olaszorszag) megrendezett FAO/IBP Technikai Konferencia keretében dontés sziletett

Eurdpa elsé harom génbankjanak létrehozasardl: Lundban (Svédorszag) Eszak-Eurépara, Braunschweig-
Volkenrodében (Németorszag) Koézép-Eurdpara és Bari-ban (Olaszorszag) a mediterran régiéra. A Mediterran
Novényi Genetikai Eréforras Adatbazis (MGD) a Novénytudomanyi és Bioerdforrasok Intézetében (IBBR) 6rzott
élelmisternévény-maggyjtemények referenciaja. Tobb mint 59 000 akcésziot tartalmaz az egész vilagrol. Tébb
mint 13 000 mintat, amelyek f6ként Afrikabdl és Dél-Eurdpabdl szarmaznak, kutatdcsapatok gydjtottek be

kozvetlenll az 1971-2024 kdzotti id6szakban. A fennmarado akcészidkat nem pénzbeli csere utjan szerezték
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mas intézmeényektdl. A Pazsitfiifélék (bot. Poaceae) csaladja képviseli a legtobb format, és az els6 helyen all az
élelmisterndévények, valamint a masodik helyen a takarmanyndévények kozott. A Hivelyesek (bot. Fabaceae)
csaladja a masodik helyen all az élelmisterndvények, és az elsd helyen a takarmanyndvények kozott, amelyeket
a Pugliai és mediterran régié magbankjaban &ériznek. Napjainkra a gydjteményekben 6rzétt fajok egy része

eltint eredeti él6helyérdl, és jelenleg kizardlag a bari génbankban (MGG) van meg6&rizve.

A Noévénytudomanyi Intézetet 2013-ban alapitottak az Olasz Nemzeti Kutatasi Tanacs (CNR) Bioldgiai, Agrar- és
Elelmiszertudomanyi Osztalyanak részeként. A CNR-hez tartozik tovabba a Biodkondmiai Intézet (IBE), amely
elsésorban a fasszaru fajok, kdztlik 1200 olajfa-genotipus megbrzéséért felelés, valamint a Fenntarthaté
Noévényvédelem Intézete (IPSP), ahol tébb mint 700 akcészidbdl és 450 kulonbdz6 fajtabdl alld ritma szél6fajok
gyUjteményét 6rzik. Az IBBR székhelye Bari varosaban (Puglia) talalhato, az 6t kutatasi részleg pedig
Olaszorszag kilonb6z6 régidiban — Firenzében, Napolyban, Palermoban, Perugiaban és Porticiban. A névényi
genetikai eréforrasok laboratdriuma 1970 6ta mikodik az "Aldo Moro" Egyetem Mez8gazdasagi Karaval
folytatott egylttmikddésnek kdszdnhetben, és a genetikai, biofizikai és biokémiai kutatokdzpontok atszervezése
utan ma az IBBR strukturajanak része. Olaszorszag uralkod6 gazdasagi érdekeltsége miatt a kemény buza
terén a laboratorium tobb szaz Triticum durum akcészid molekularis karakterizalasat végezte el, amelyeket

kenyér- és tészta termékek eldallitdsahoz hasznalnak.

Az IBBR kivaldsagi kdzpont a globalis tudomanyos kdzosség szamara, és szinergikus egyittmikodésben
dolgozik kisérleti intézetekkel (MiPAF, ENEA) és nemzetkdzi szervezetekkel (FAO, IPGRI, IITA, ICARDA, IPK) a
novényi er6forrasok megdérzése, jellemzése és értékelése terlletén. Az IBBR olyan személyzettel rendelkezik,
akiknek hosszu évek tapasztalata van a genetikai eréforrasok gyUjtésében és kezelésében, valamint a fajok
genetikai variabilitdsanak tanulmanyozasaban és értékelésében. Alapitasa 6ta az intézet jelentés mértékben
hozzajarult a névényi biodiverzitas megbrzéséhez, amely minden faj termesztésének alapvet6 eléfeltétele. Az
utobbi években nagyobb figyelmet forditanak a régioban legelterjedtebb fajokra — a kemény buzara, a szél6re,
az olajfaléra és a kaposztafélékre. Az intézetben végzett f6 tevékenységek a genetikai eréforrasok feltarasa,
gylijtése, szaporitasa, értékelése, jellemzése és dokumentalasa, valamint a genetikai diverzitas, a génallomany

evolucidjanak, az uj allélvaltozatok és a magéletképességet meghatarozé fizioldgiai paraméterek vizsgalata.

megkozelitéssel a termelékenyseég javitasa érdekében; az éghajlatvaltozas és a kornyezetszennyezés
hatasainak vizsgalata; Bioer&forrasok megérzése és fejlesztése optimalis menedzsment stratégiak
kidolgozasahoz adaptiv jelentéséggel és megfeleld mddszerekkel a mindsités, a nyomonkdvethetdség, az

értékelés és a fenntarthato felhasznalas érdekében; Az 6sszes rendelkezésre allo metodika felhasznalasa U



€JIEKTPOHHO CIIMCAHUE 3a PACTUTEIHA 3alATa

PacTutenHa sawmras ceneta, Topoe  sevie e

ISSN 2815-522X

formak létrehozasahoz, jobb genotipusok kivalasztasahoz és a gazdak, az ipar és a fogyasztok részvételének
bdvitéséhez a folyamatban; A molekularis kutatasok eredményeinek gyakorlati alkalmazasa a zold kémia és a
fenntarthato fejlédés (biolizemanyagok, névények sejtgyarainként, gyomirtas) teriiletén; Uj funkcionalis

élelmiszerek elballitasa és nanotechnoldgiak alkalmazasa a laboratériumi mindség kezeléséhez.

A génbank kuratora, Dr. Gaetano Laghetti (kbzépen) tébb mint 50 expedicioban vett részt gyljtéként, szamos
gyljtemény karakterizalasaban, valamint taxonémiai és 6ko-féldrajzi tanulmanyokban a kultirnévények vad

dseinek eredetkbzpontjainak azonositasara.

A csapat kutatasi munkaja a bioldgiai alapismeretek fejlesztését célozza. F6 tudomanyos elkotelezettsége az
élelmiszer-termelés molekularis és genetikai alapjainak vizsgalata, a bioeréforrasok fenntarthatd kezelésére
Osszpontositva a biomedicinalis, biokémiai és kornyezeti terlleteken. Ezek a témak kozponti szerepet jatszanak
az europai agrarpolitikaban és az EU keretprogramjaiban a kutatas és fejlesztés terlletén. Az IBBR kiildetése
két 6sszefliggd cél elérése: egyrészt a bioldgiai alapismeretek bévitése, kilonds tekintettel a bioldgiai
rendszerek mikodési, adaptacids, szaporodasi, evoluciés mechanizmusaira és kornyezeti kélcsdnhatasaikra;
masrészt a gyakorlati ismeretek ndvelése a mez6gazdasag, az élelmiszeripar €s a kdrnyezet tertletén az
emberi egészség érdekében, kildndsen azon alkalmazasok fejlesztésén keresztil, amelyek az agrar élelmiszer-

termelés, a kdrnyezet javitasat és értékelését, valamint az emberi betegségek megelézését célozzak.
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Az MGD-ben (az IBBR mediterran génbankjaban) tobb tipusu névényi és nem-ndvényi fajok gyljteménye
talalhato — in vivo (tdbbéves és vegetativan szaporitott lagyszari névények €16 gylijteményei), ex situ (ortodox
magok hitékamrakban), on farm (gazdak altal fenntartott él6 gyljtemények) és in situ (vad fajok meg&rzése

természetes él6helyikon).

A kapacitas nbvelése és a magmintakhoz val6é hozzaférés megkénnyitése érdekében a hiitbkamrakat (6sszesen

14 helyiség) uj, csusztathato polcos szekrényekbe szervezik at.

Az anyagokat dobozokban 6&rzik, és fejlett szoftveres eszk6zdkkel kezelik. Tébb mint 28 000 akcészié mar teljes
egészeében rendelkezésre all kérésre. A magokat idészakosan szaporitjak a Gaudiano, Metaponto, Policoro és
Valenzano kisérleti foldjein. A novények termesztését és a tarolasra szant mintak elékészitését (tisztitas,
szaritas, csirazasi tesztek) szabvanyos FAO protokollok szerint végzik. Az ortodox magok 39 botanikai
csaladhoz, 203 nemzetséghez és 870 fajhoz tartoznak. Kulonds figyelmet forditanak a ndévényi genetikai
eréforrasok bizonyos szegmenseire, mint példaul a helyi fajtakra és a "tipikus termékekre"; a kihalassal
fenyegetett agro-6kotipusokra; a kulturndvények vad rokonaira; a bioaktiv vagy technolégiai vegytiletek

kinyerésére potencialisan hasznos névényekre.

A genetikai eréforrasokat molekularis megkozelitéssel — genomika (DNS) és transzkriptomika (RNS), valamint
biokémiai megkdzelitéssel (proteomika, metabolomika) jellemzik. E célbdl az IBBR laboratériumai legkorszeribb

molekularis bioldgiai és biokémiai miszerekkel vannak felszerelve. A genomikai laboratériumban a legfejlettebb
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eszkdzok allnak rendelkezésre a DNS- és RNS-szekvenalas, genotipizalas és génkifejez6dés-analizis (lon
Torrent™ PGM, lon OneTouch2, lon OneTouch ES, lon Chef System és Applied Biosystems 3500 kapillaris
szekvenalo) végrehajtasahoz. Az lon PGM™ rendszer kivalé mindségi ujgeneracios szekvenalast (NGS)

végez, és kulonféle célzott alkalmazasokat hajthat végre gének szekvenalasara. Az NGS globalis genetikai

elemzést nyujthat, vagy korlatozédhat a genom vagy transzkriptom specifikus régioira.

A DNS specifikus valtozasait ultra-nagy multiplex PCR alkalmazasaval azonositjak, amely lehetévé teszi t6bb

szaz gen gyors és egyidejli szekvenalasat tobb mintaban egyszerre.

Az IBBR egyuttmiikddik a CREA-val (Gabona- és Ipari Novények Kutatokézpontja) a multidiszciplinaris
megkozelités és az "omika" tudomanyok alkalmazasaban a kemény buza és a kaposztafélék uj fajtainak
fejlesztésében. Az intézet kulcsszerepe az elézetes genetikai tanulmanyok elvégzésében rejlik. A nemesitési
folyamat a genom elemzéssel kezd6dik QTL-analizis segitségével, amely informaciét szolgaltat a mindségrél, a

morfofizioldgiarol és a betegségrezisztenciarol.

A kutatékdzpont Foggia megyében talalhatd, ahol nagy torténelmi értékl, dkori romai leleteket is megériztek,

amelyek a gazdak életéhez kapcsolodnak.
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A harang alaku bunkerek vagy "magveremek” értékes térténelmi jelentéséggel birnak.

A harang alaku bunkereket (az tgynevezett "magveremeket"), amelyeket foldalatti karsztképzédményekben

alakitottak ki, még a 21. szazad elejéig hasznaltak buza, mandula, bab és len magjainak tarolasara.
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A harang alaku bunkerek Puglia miivészeti, régészeti és torténelmi 6rokségének védelmi rendelete ala tartoznak

Olaszorszag



