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Sammlung von Bohnen (Phaseolus vulgaris) mit
unterschiedlicher geografischer Herkuntft -
Gegenstand neuer wissenschaftlicher Arbeit am
IPGR - Sadovo
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Bohnen sind eine traditionelle Hilsenfrucht, die aufgrund ihrer hohen biologischen und wirtschaftlichen

Qualitaten einen bedeutenden Anteil an der Erndhrung der Bevdlkerung einnimmt.

Bohnen nehmen aktiv an Fruchtfolgen teil, reichern den Boden mit Stickstoff an und dienen als ausgezeichnete

Vorkultur fir alle Feldfriichte.
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Bohnen stammen urspriinglich aus Asien und den tropischen Regionen Amerikas, sind aber heute in Europa

weit verbreitet.

Im April wurde auf dem Versuchsfeld des IPGR-Sadovo ein vergleichendes Feldexperiment durchgefiihrt, um
die biologischen, morphologischen und wirtschaftlichen Merkmale einer Sammlung von 120 Bohnenproben
unterschiedlicher geografischer Herkunft (Abb. 1) zu untersuchen. Bei der Erstellung der Grafik wurden FAO-

Landercodes verwendet.
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Abb. 1. Herkunft der in die Studie einbezogenen Ph. vulgaris-Proben
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Fotos vom RZ-Magazin, aufgenommen am 29. Mai 2024, wahrend des offenen ,,Bauerntags‘“ am IPGR-

Sadovo

Proben wurden aus dem in der Saatgutgenbank in Sadovo erhaltenen Genpool ausgewahlt. Die zu Beginn des
Experiments durchgeflhrte Literaturtibersicht stellt die Hypothese auf, dass lokale und traditionelle Sorten, die
53 Proben (44 % des Probensatzes) umfassen, sich durch eine grol3e Vielfalt in Bezug auf Habitus, Form,
Farbung und biologischen Gehalt der Samen auszeichnen. Eingefihrte Proben machen 56 % aus und stammen
von folgenden Kontinenten: Nordamerika, Stidamerika, Asien, wobei die meisten aus Europa stammen (43
Proben). Neun Proben wurden aus Nordamerika, acht aus Stidamerika und zwei aus Asien ausgewahlt. Die
meisten Proben wurden aus der Langzeitlagerung in der Genbank entnommen oder stammen aus der
Arbeitssammlung des Instituts. FUnf Proben aus der Genbank in Suceava, Rumanien, wurden auf Anfrage auch
im Rahmen eines internationalen Tausches ohne Wahrung fir die Studie erhalten. Die in die Studie
einbezogenen lokalen Proben wurden aus verschiedenen Regionen des Landes ausgewahlt — aus Berg-,
Halbberg- und Tieflandgebieten. Darunter sind vier Proben einer Expedition, die von Assistent Valcho Neshev im

Jahr 2024 im Dorf Karavelovo, Gemeinde Karlovo, Region Plowdiw durchgefihrt wurde (Fotos 1, 2, 3 und 4).
Qtypes

Die Sammlung verfligt tber eine vollstdndige Passcharakteristik, die gemal dem FAO/Bioversity-Deskriptor

beschrieben ist. Die in das Experiment einbezogenen Proben sind kletternde und nicht-kletternde Formen. Die
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Bewertung der Sammlung erfolgt gemaR den UPOV- und IBPGR-Deskriptoren fur Phaseolus vulgaris L. Es
werden Entwicklungsphanophasen erfasst, wobei die Daten des Auflaufens, der Blite, der Hilsenbildung, der
Reifung, wichtige morphologische Merkmale sowie die Anfalligkeit fur wirtschaftlich wichtige Krankheiten und
Schadlinge vermerkt werden. Fur biometrische Daten werden 20 Pflanzen jeder Probe gemessen. Das
Experiment und die Bewertung der Proben werden unter Anleitung wissenschaftlicher Betreuer durchgefihrt.
Die Daten werden in einer elektronischen Datenbank organisiert, was eine statistische Verarbeitung ermadglicht.

Das Experiment wird im Zeitraum 2024-2026 durchgefihrt und dient der Erstellung einer Doktorarbeit.

Ich spreche meinen Dank aus an die Direktorin des IPGR-Sadovo, Assoc. Prof. Dr. Katya Uzundzhalieva, an
meine wissenschaftlichen Betreuer Prof. Dr. Tsvetelina Stoilova und Assoc. Prof. Dr. Nikolaya Velcheva, und an
alle Kollegen, die mich auf die eine oder andere Weise am Beginn meiner beruflichen Entwicklung als junger
Wissenschaftler unterstiitzen. Das freundliche kreative Umfeld im Team und die Unterstiitzung durch
Wissenschaftler mit ausgewiesener Erfahrung im Bereich der pflanzengenetischen Ressourcen motivieren

meinen Wunsch nach Forschungsarbeit.

Qprofile

PROFIL

Valcho Stoyanov Neshev wurde im Februar 2024 als Assistent in der Abteilung ,Pflanzengenetische
Ressourcen® am IPGR ,K. Malkov“ ernannt. Das Thema, an dem der junge Wissenschaftler arbeitet, lautet:
.Bewertung der genetischen Vielfalt in einer Bohnen (Ph. vulgaris)-Sammlung zur Erhéhung des Zugangs zum

biologischen Potenzial des erhaltenen Genpools der Kulturpflanze.*

Assistent Valcho Neshev schloss sein Master- und Bachelorstudium an der Fakultat fir Agronomie,
Agraruniversitat — Plowdiw ab. Bevor er eine wissenschaftliche Karriere einschlug, arbeitete er bei einem
Unternehmen in der Nahe von Plowdiw, das sich auf Gewachshaus- und Feldgemuseproduktion spezialisiert
hatte, wo er sich mit modernen Technologien fir den Anbau hochwertiger Produkte vertraut machte. Assistent
Valcho Neshev ist erfahren in der Produktionstechnologie von Kulturen wie griinen Bohnen, Kohl, Gurken,
Auberginen, Paprika, Tomaten und Blattgemuise. Er zeigt Interesse an innovativen Praktiken im Zusammenhang
mit Herausforderungen wie dem Klimawandel. Umweltfreundliche Ansatze sind seit seiner Studienzeit ein
Schwerpunkt seines Interesses. Der Erhalt der pflanzlichen Biodiversitat ist seine Herzensangelegenheit. Er
liebt Pflanzen und die Erde, scheut keine Feldarbeit und glaubt, dass die Wissenschaft neue Horizonte fir seine

Entwicklung eréffnen wird.
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